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Introducao:

O virus da cinomose canina (canine distemper virus — CDV) pertence ao genero Morbillivirus, familia Paramyxoviridae é o
agente etiologico de uma das principais infeccoes de caes domeésticos (Canidae) e que também pode causar doenca em
membros de outras familias de mamiferos selvagens. As particulas virais s&o gquimicamente compostas por seis proteinas, das
guais a glicoproteina Hemaglutinina (H) € a responsavel pela ligacao a celula do hospedeiro. O gene da proteina H possui alta
variabilidade e portanto € o alvo pereferencial para identificacao das cepas distribuidas no mundo todo, que sao classificadas
em dez linhagens: Africa do Sul, América 1, América 2, América do Sul 1, América do Sul 2, Asia 1, Asia 2, Europa 1, Europa 2
e Europa 3. A cinomose tem evolucao variada, podendo causar doenca aguda, subaguda ou cronica. O diagnadstico inicial é
baseado na manifestacao clinica que envolve hipertermia (HI) e uma série de sinais multissistémicos: oculo-respiratorios,
principalmente secrecao ocular e conjuntivite (CJ), gastrointestinais como vomito (VO) e diarreia (DI) e dermatologicos (DE).
Como o CDV possui tropismo pelo Sistema Nervoso Central (SNC), ocorrem também uma série de sinais neuroldgicos (SN),
principalmente a mioclonia. Alteracoes laboratoriais, como linfopenia (LF) e anemia (AN), também sao relatadas.

Objetivo:
O presente estudo teve como objetivo caracterizar 0os sinais clinico-laboratoriais de casos de cinomose canina e realizar a
iIdentificacao da linhagem de CDV presente nos animais infectados.

Materiais e Métodos:
Foram selecionados 43 animais positivos para cinomose com media de idade de 18,5 meses,

confirmados pela deteccdo do CDV com a técnica de real time PCR, procedentes de diversas cidades i
do Estado do Rio Grande do Sul. Estes cédes foram atendidos no Hospital Veterinario da Universidade it
Luterana do Brasil (HV ULBRA), campus Canoas, entre os meses de marco de 2010 e julho de 2011. . B
Todos foram submetidos a anamnese e apresentaram sinais clinicos variados, 29 (67,4%) eram fémeas o o
e 14 (32,6%) machos. Amostras de sangue, urina, swabs conjuntival e anal foram coletadas e zmﬁiﬁéﬁﬁe“
submetidas a extracao de RNA e amplificagao por RT-PCR do gene H. Os amplicon foram purificados YEEHVULBRA%;ZULBRA“S
para posterior sequenciamento e analise da filogenia. o
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Resultados: o B A do
Os resultados da avaliagdo clinica demonstraram que 18 (41,9%) animais apresentaram HI. Com TR s
relacdo aos sinais clinicos, 38 (88,4%) cdes apresentaram manifestacdo O&culo-respiratoéria, s
principalmente CJ, 20 (46,5%) tinham SN, em 15 (34,9%) havia relato de gastroenterite, sendo 11 - B
(25,6%) com Dl e 7 (16,3%) com VO, e 13 (30,2%) apresentavam alguma lesdo dermatologica (Tabela). Eié'”v”gjﬁfgggggseq
Nos achados laboratoriais foram evidenciados AN em 34 (79,1%) e LF em 16 (37,2%) dos caes. A ZSQ%@V&;&%@@&
analise filogenética demonstrou que todas as 43 amostras agruparam no clado America do Sul 1, o P
juntamente com 2 amostras argentinas, 2 uruguaias e 4 amostras do Parana (Figura). - mﬁﬁzﬁ;ﬁmw
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Tabela: Sinais clinicos nos 43 cies com cinomose e S W
Sinais clinicos n(%) | P e D
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Hipertermia 18 (42) Figura: Arvore Filogenética e
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DermatolOgico 13 (30) 0 ; N 5 0
_ o Bootstrap Trals = 2000. seed = 111
Discussao:

Os sinais clinicos mais frequentes em caes com cinomose foram os oculo-respiratorios, principalmente conjuntivite. Trabalhos
prévios ja haviam demonstrado a ocorréncia de conjuntivite como sinalizador precoce de cinomose (FISCHER et al., 2013;
MARTELLA et al., 2007). Os demais sinais clinicos e a hipertermia ocorreram em uma frequéncia menor que 50%, incluindo os
disturbios nervosos (normalmente associados a cinomose). Alem disso, foi demonstrada a ocorréncia de uma unica linhagem de
CDV, America do Sul 1 (distinta das cepas vacinais), em todos os animais infectados, incluindo alguns gue haviam sido
vacinados. Estudos epidemioldgicos moleculares anteriores ja haviam demonstrado a ampla disseminacao da linhagem América
do Sul 1 no nosso continente (PANZERA et al., 2012; CALDERON et al., 2007). Neste sentido, clinicos veterinarios devem ter
atencao especial para animais com sinais sistémicos, principalmente com conjuntivite, para o diagnostico precoce da cinomose.
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