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I NTRO D U QAO Tabela 1. Sequéncias do GenBank do ano de 2009 e do Rio Grande do Sul dos anos

A gripe & uma doenga infecciosa aguda que ocorre de 2009 a 2012, com a porcentagem referente a cada Cluster e as posicoes que

. . . _ formaram a divisdo dos padrdes filogenéticos.
predominantemente nos meses mais frios do ano, infectando
aves e mamiferos. O agente etiologico € o virus da Influenza
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e 517 casos em 2012 (66 Obitos). 143 ALs LA D

10 A s 0 T Lo
OBJETIVO o o Lo

1,2 v s a1 1 1 1 a1 o
O objetivo deste estudo fol caracterizar o grau de similaridade 2012 117 03 - As Lt b
entre os virus que circularam nos anos de 2009 a 2012, bem 79 st - O D e

como verificar a ocorréncia de casos resistentes aos inibidores
de neuraminidase (NAIs) no estado do Rio Grande do Sul.
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Figura 1: Andlise filogenética de sequéncias representativas da formacao dos clados.

Analise do material genetico atraves de ferramentas Apesar destas alteracdes nos aminoacidos, a comparacdo entre todas
moleculares. as sequéncias demonstrou alta identidade (>95%) nesta proteina.

Através destas mesmas sequéncias foram analisadas as mutacoes que

conferem resisténcia aos NAls (Oseltamivir e Zanamivir), que sao as

RESU LTA DOS drogas recomendadas no tratamento da Influenza A. Nao foram
detectados mutantes com resisténcia ao zanamivir, porem foram
identificados 4 mutantes que conferem resisténcia ao oseltamivir. Trés

com as sequéncias do virus influenza A HIN1pdmOQ9 circulantes deste§204a7sN032%olT a mutacao H275Y (1 caso 2009 e 2 em 2012) e 1
em diferentes regides do mundo, durante o periodo da pandemia.  “#3° ( )

Verificou-se que o grau de identidade era muito elevado entre CONCL US@ES

todas as sequéncias avaliadas do GenBank (>99%), e que _ ~ . .
somente 2 alteraces principais de aminoacidos foram Podemos concluir que mutacoes estao sendo detectados no virus da

encontradas nas posicdes 106 (I/V) e 248 (D/N) da neuraminidase ~ INfluenza A HIN1pdmQ9 que circularam nos anos de 2009 a 2012,
(Tabela 1). Desta forma, estes virus foram agrupados como  apesar de serem filogeneticamente muito semelhantes entre si (media
Cluster 2009-I, Cluster 2009-1I, Cluster 2009-1ll. Nos anos 908% de identidade). Alem disto descrevemos a ocorréncia dos

posteriores um total de 362 amostras do Rio Grande do Sul foram primeiros casos resistentes ao oseltamivir em nosso pais, em baixa
sequenciadas, sendo coletadas em 2009 (140 amostras), 2011  Incidencia Sl,l%). Isso demonstra que nao houve uma importante
(105) e 2012 (117), e formaram os Cluster 2011-1, 2011-1l e 2011- disseminacao de virus resistentes até o momento e indica que 0
Il e em 2012 o Cluster 2012-1, outros grupos foram formados (ratamento com NAls continua sendo efetivo no controle desta

porém circularam em baixa incidéncia (Figura 1). enfermidade.

REFERENCIA
WHO june 2011: Update on oseltamivir resistance in influenza A (H1N1) 2009 viruses. 15 june 2011.

Hurt AC, Deng YM, Ernest J, Caldwell N, Leang L, lannello P, Komadina N, Shaw R, Smith D, Dwyer DE, Tramontana AR, Lin RT, Freeman K, Kelso A, Barr IG. Oseltamivir-
resistant influenza viruses circulating during the first year of the influenza A(H1N1) 2009 pandemic in the Asia-Pacific region, March 2009 to March 2010. Euro Surveill. 2011
Jan 20;16(3). pii: 19770.

Um banco de dados foi previamente confeccionado a partir do
GenBank para possibilitar a comparacao dos resultados locais
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