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A cinomose canina tem como agente etiologico o virus da cinomose canina (CDV, do inglés Canine Distemper
Virus), classificado no género Morbilivirus, familia Paramixoviridae. O virus possui uma fita simples de RNA
(senso negativo) como material genético e que codifica seis proteinas estruturais: proteina de fusao,
hemaglutinina, matriz, fosfoproteina, nucleocapsideo e proteina “L”. Os animais infectados apresentam sinais
clinicos multissistémicos (gastrintestinais, respiratorios, dermatologicos e neurologicos) com elevado indice
de progressao para mortalidade. Apesar dos protocolos de vacinacao, existem diversos relatos de casos de
cinomose em caes vacinados. O diagnostico é presuntivo e estabelecido apds anamnese e exame do animal,
pois seus sinais clinicos sao comuns a outras doencas respiratorias e entéricas. Atualmente testes
laboratoriais (imunologicos e moleculares) tem sido empregados para deteccao especifica do virus, auxiliando
no diagnostico clinico. No entanto metodologias para quantificacao viral ainda nao estao disponiveis, nao
sendo aplicadas na rotina de analise. Técnicas de cultivo viral sao eventualmente utilizadas em situacoes
especificas, como por exemplo a titulacao de vacinas comerciais. O presente trabalho teve como objetivo
principal validar um procedimento de “nested” PCR em tempo real, previamente desenvolvido para deteccao
viral (Fischer et al., 2013), para a determinacao quantitativa do CDV em amostras clinicas (sangue, urina,
fezes, etc.) e vacinas comerciais.
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Resultados

* Os resultados preliminares demonstraram uma boa relacao entre a quantidade de RNA e a leitura do PCR em
tempo real (Figura 1).

* A curva padrao mostrou linearidade no intervalo de quantificacao de 500 a 4,0 TCIDso/mL (declive = -4.74 -
minimo -4.65 e maximo -4.90) com um coeficiente de regressao linear (R2) igual 0.94 (minimo 0.92 e maximo
0.96) (Tabela 1).

* O ensaio de sensibilidade analitica (analise de replicatas de amostras diluidas seriadamente com 500 até 0,06
TCIDso/mL) demonstrou a possibilidade de detectar todas as replicatas com 4,0 TCIDso/mL e 90,9% das
replicatas com 0,8 TCIDso/mL, demonstrando uma sensibilidade de 1,0 TCIDso/m| em intervalo de confianca de

95% (Tabela 1.).
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Figura 1: Resultado de PCR em Tempo Real demonstrando a linearidade das replicatas.

Tabela 1: Analise de sensibilidade analitica

Conclusao e Perspectivas

Os resultados obtidos demonstram a implementacao de técnica de quantificacao viral com alta sensibilidade
analitica. Novos estudos estao sendo realizados para otimizar a quantificacao de CDV em diferentes amostras
clinicas e avaliar vacinas disponiveis no mercado.
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