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Bipolaris sorokiniana € um fungo filamentoso responséavel Com os resultados das amplificacbes obtidos até o
pela morte de plantulas de trigo e outras gramineas, momento observou-se diversidade gendmica entre 0s
ocasionando diferentes moléstias de acordo com o 6rgao da isolados de mesma origem polispérica, apresentando
planta afetado. padrdes intraespecificos distintos ( Fig. 1).

O fitopatogeno pode sobreviver em residuos culturais que O fragmento 536pb foi observados em 45 dos isolados.

somado a condicOes ambientais favoraveis, podem
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proporcionar a multiplicacao do fungo e o desenvolvimento da

doenca. No Brasil, grandes perdas econOmicas ocorrem na

cultura do trigo pela presenca do fungo.

O presente estudo teve por objetivo investigar a diversidade

genética de isolados de B. sorokiniana utilizando a técnica de
REP-PCR.

Figura 1. Gel de agarose 1,5 % , 1. ladder 100pb; 2. 98010B; 3.98012A; 4. 98012C; 5.
98013A; 6.98017P; 98017B; 7.98031B; 8. 98032C ; 9.98034P; 10.98034A; 11.98041P;
12.98041B; 13.BS18M2P; 14.BS18M2A ; 15. BS18M2C; 16. NRRLP;

Para realizacao do trabalho foram utilizados 32 isolados Embora a técnica da REP-PCR tenha sido desenvolvida
monosporicos e 16 polispdricos de B. sorokiniana oriundos de com base em sequéncias repetitivas de procariotos, a
semente de trigo do Brasil e de outros paises. A extracao de técnica se mostrou eficiente também na diversidade de
DNA genomico seguiu protocolo descrito por Ashktorab et fungos filamentosos. Por analisar o genoma completo dos
al.(1992). microrganismos, a REP-PCR apresenta uma avaliacao

Os primers REP 1R e REP 2 ( Redondo et al. 2009) foram mais ampla em relacéo a algumas técnicas que restringem
utilizados para amplificar o DNA dos isolados monosporicos e a analise de fragmentos especificos do DNA.
polispadricos.

As reacoes de PCR foram realizadas em um volume de 25uL
contendo tampao 1x, 4 mM de MgCl, 0,02mM dNTP, 1,2 uM

ldentificar um ou mais fragmentos monomorficos e
REPIR, 1,2 uM REP2R, 100ng de DNA e 2U Taqg polymerase. sequencia-los para que 0os mesmos sejam utilizados como
marcadores geneticos.

As condicOes da reacao foram: 94°C por 5 minutos, 94°C por 1

minuto, 40°C por 1 minuto,72°C por minuto e 30 segundos e

72° por 5 minutos. Os produtos foram submetidos a corrida em
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utilizando o programa Gel-Pro Analyser e a matriz no programa
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PAST(Paleontological statistics software package).

 ICBS

Instituto de Ciéncias
Basicas da Saude

®|® UFRGS

UFROGS ".;.
AL DADE DE FARMACIA



