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EXPRESSAO DOS PROTOONCOGENES C-MYC, C-FOS, E C-JUN EM MIOMETRIO E MIOMA HUMANOS.

MATEUS RECHE;ANA LUIZA FERRARI ; EDISON CAPP ; ILMA SIMONI BRUM DA SILVA ; MARIA BEATRIZ
KOHEK ; HELENA VON EYE CORLETA ; ANTONIO AZAMBUJA MIRAGEM ; MARCELO BELMONTE
TAVARES

Introdugédo: Miomas humanos sédo tumores comuns do trato genital feminino. Sdo0 comumente benignos, no
entanto causam disturbios hemorragicos, desconforto ou dor pélvica e ndo raramente aborto recorrente e
infertilidade. E sabido que o ambiente enddcrino é o maior determinante do crescimento dos miomas. Existem
fortes evidéncias que sugerem sua dependéncia com os horménios ovarianos.Objetivo: Comparar a expressao
dos protooncogenes em miométrio e mioma humanos.Materiais e métodos:Estudo do tipo caso-controle com
respectivamente 12 pacientes (c-myc); 11, (c-fos); 11,(c-jun) do Servico de Ginecologia do Hospital de Clinicas
de Porto Alegre(HCPA). Tecido: mioma (grupo 1) e miométrio humano normal (grupo 2) foram coletados de
pacientes submetidas a histerectomia. A sintese do cDNA foi realizada a partir do RNA total. A expressao do
mRNA especifico para c-myc, c-fos, c-jun e betamicroglobulina, essa utilizada como gene normalizador, foi
avaliada pela técnica da Reagdo em Cadeia da Polimerase (PCR) a partir de transcrigédo reversa RT-PCR. Cada
um dos genes foi amplificado por 30 ciclos. Os dados foram expressos com a relagdo do protooncogene em
questao/p2- microglobulina e analisados por teste “t“ pareado.Resultados: A expressdo do m-RNA de c-myc no
grupo 1 foi de 0,87 + 0,08 e no grupo 2 de 0,87 +0,08 ( p= 0,91). A expressao do c-fos no grupo 1 foi de 0,10 +
0,17 e no grupo 2 de 1,01 £ 0,11 (p = 0,073) e a expressdo do c-jun no grupo 1 foi de 1,03 + 0,12 e no grupo 2
de 0,96 + 0,09 (p = 0,002).Concluséo: Estes resultados sugerem que as expressdes génicas do c-myc e do c-fos
nao apresentou diferenga estatisticamente significativa entre os casos e os controles. Porém, foi encontrada uma
diferenca estatisticamente significativa na expresséao do protooncogene c-jun no mioma e no miométrio.

138


micheles
Caixa de texto
138




