Mycoplasma synoviae (MS) é uma bactéria patogénica para aves. As ragjisirias avicolas
possuem programas de biosseguranca com monitoramadotatorial para manutencao dos lotes
livres de MS. Eventuais episodios de disseminag@lemm ocorrer e trazem prejuizos importantes
para toda a cadeia produtiva. A imunizagdo comsgpas € 0 recurso veterinario neste tipo de
situacdo e uma vacina comercial com uso da cepdNI8ycovax®, Merial Brasil) tem sido
crescentemente utilizada, principalmente em gradgasives poedeiras. Entretanto existe uma
dificuldade técnica no acompanhamento laboratdaatfetividade dos programas de vacinacéo,
pois as técnicas atuais ndo possibilitam identifcaepa MS-H nos lotes vacinados. Estudos
prévios demonstraram ampla diversidade do genesdediutinina \ihA) de MS de diferentes
locais do mundo, permitindo a caracterizagdo dades com a andlise deste gene. O presente
estudo objetivou realizar a analise da regido pofica do genevlhA da cepa vacinal MS-H e
amostras de campo de MS encontradas em lotes de@wveerciais do Brasil usando a técnica de
reacdo em cadeia da polimerase com subsequentgtadigeom enzimas de restricdo (PCR-
RFLP). Inicialmente foram obtidas as seguintes #ma®s 13 isolados de referéncia de MS
(cedidos pelo laboratério de pesquisa de micopla$toaltry Diagnostic and Research Center,
Athens, Georgia, Estados Unidos), 10 culturas deidédtadas no Sul do Brasil (entre 2005 e
2008), 35 amostras de campo de MS obtidas a jprtiotes comerciais de 8 diferentes estados
produtores do Brasil (entre 2010 e 2011) e uma &maos vacina comercial MS-H (fornecida
pela empresa Merial Brasil). Apos foi realizadaxaaggdo do DNA pela metodologia de silica e
dupla amplificacédo pela reacdo em cadeia da pdisedfiested-PCR) da regido variavel do gene
vIhA de todas as amostras. Os produtos da amplifidagcam submetidos a digestdo com duas
enzimas de restricadi¢a | e Alu 1), previamente selecionadas com base no polinmodfisie
sequéncias do genthA de MS disponiveis em banco de dados de genes l{@ae Os padroes
de restricAo foram visualizados por eletroforese geh de poliacrilamida e analisados
comparativamente. Os resultados obtidos demonstraracorréncia de um grande numero de
padrbes de restricdo (10 pdRsa | e 15 paraAlu I). Na comparacdo das amostras de campo,
observou-se que cepas de MS de lotes de uma megi@ia e/ou granja apresentaram, em geral,
padréo idéntico. Adicionalmente verificou-se queepa MS-H apresentou um padrdo bastante
caracteristico, sendo comum a apenas duas amdstesnpo com o uso @Rsa | e a nenhuma
outra amostra (de cultura ou de campo) com a en&lméa Estes resultados demonstram que a
técnica de PCR-RFLP pode ser util na identificagdpecifica da cepa vacinal MS-H. Novos
estudos devem ser realizados para avaliar a efatigida técnica na deteccdo de MS-H em lotes
desafiados e no monitoramento de programas deagion



