
Elemento transponível Galileo no genoma de 

populações naturais de espécies do Grupo 

willistoni de Drosophila (Diptera: Drosophilidae

INTRODUÇÃO:

Elementos transponíveis (TEs), são

unidades genéticas móveis que diferem

largamente em suas estruturas e seus

mecanismos de transposição. Ocupam uma

grande parte de muitos genomas de

eucariotos e seu acumulo e movimentação

dentro e entre indivíduos (inclusive de

espécies diferentes) são de grande

importância para a evolução dos genomas. O

elemento transponível Galileo, descoberto

em Drosophila buzzatii, caracterizado por

sua grande variação estrutural, tem ampla

distribuição entre o gênero Drosophila e

foi classificado como elemento foldback

(Fig. 1), devido as suas longas repetições

terminais invertidas (ITRs) que o permitem

formar estrutura secundária.
OBJETIVO:

Partindo das evidências de que Galileo

foi responsável pela geração de inversões

cromossômicas naturais em D. buzzatii e do

grande polimorfismo de inversões

paracêntricas no grupo willistoni, nos

propomos a investigar seu possível

envolvimento na origem das inversões desse

último grupo de espécies neotropicais.

MÉTODOS:

Extração de DNA

O DNA genômico foi extraído a partir de

moscas adultas das espécies Drosophila

willistoni, D. tropicalis, D. equinoxialis, D.

insularis e quatro das semiespécies de D.

paulistorum (Amazônica, Andino-Brasileira,

Interior e Orinocana) do subgrupo willistoni, e

D. nebulosa, D. capricorni, D. sucinea e D.

fumipennis, subgrupo bocainensis segundo o

método de Sassi et al. (2005) modificado.

Técnica da Reação em Cadeia da Polimerase

(PCR)

Para a investigação da presença de Galileo

foram construídos primers a partir da

sequência consenso de Galileo para D.

willistoni, cedida pelo Dr. Alfredo Ruiz da

Universitat Autònoma de Barcelona e também

com base nas variantes de Galileo existentes no

genoma da linhagem GdH4. O delineamento

buscou o anelamento dos primers em uma

porção interna da inferida transposase de

Galileo e a amplificação de 470 pb, de acordo

com a sequência de referência (Fig 2).

Clonagem e sequenciamento

Os fragmentos amplificados foram

purificados a partir da banda removida do gel de

agarose após a eletroforese, utilizando-se o kit

GFXTM PCR and Gel Band Purification® (GE

Healthcare) conforme recomendações do

fabricante. Na continuidade, os amplicons foram

clonados no vetor pGEM ®-T Easy Vector

System (Promega) e sequenciados pela

Advancing through Genomics MACROGEN.

RESULTADOS

Das espécies até agora investigadas, (Drosophila willistoni, D.

tropicalis, D. equinoxialis, D. insularis e quatro das semiespécies de D.

paulistorum (Amazônica, Andino-Brasileira, Interior e Orinocana) e D.

nebulosa, D. capricorni, D. sucinea e D. fumipennis), (Fig. 3) só não foi

possível isolar o fragmento alvo a partir das duas últimas espécies

mencionadas, usando o par de primers delineado. Contudo para as demais

espécies observou-se uma grande conservação nucleotídica da região da

transposase de Galileo em investigação, o que sugere que este elemento

possa estar envolvido na geração de variabilidade nos seus genomas.

Figura 2: Representação gráfica da maior variante de 

Galileo em D. willistoni, assim como a localização do par 

de primers (Gal For e Gal Rev) e a respectiva região 

amplificada.
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Figura 3: Fragmentos de 

Galileo obtidos a partir 

da técnica da PCR nas 

espécies do grupo 

willistoni.

Figura 1: Estrutura de um elemento foldback, M= domínio

interno, IR-ID= repetições invertidas internas, IR-OD=

repetições invertidas do domínio externo(o número dessas

repetições é variável, representado por n), IR-FD= repetições

invertidas do domínio flanqueador. R=direito, L=esquerdo. Os

triângulos não preenchidos das extremidades representam as

duplicações do sítio-alvo geradas durante a inserção.
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