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ESTUDO DA COMPOSIGAO DA MICROBIOTA EUCARIOTICA FECAL PRESENTE EM LOBOS-
MARINHOS-SUL-AMERICANOS (Arctocephalus australis) ENCONTRADOS NO LITORAL NORTE DO
RIO GRANDE DO SUL
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Em mamiferos a microbiota intestinal tem um importante papel na manutencdo do metabolismo, na
digestado de nutrientes e regulacdo do sistema imune. Portanto, alteragbes na composicdo da microbiota
do intestino podem gerar impactos adversos a saude animal. Com esse intuito, o objetivo deste trabalho foi
investigar a composicao da microbiota eucaridtica fecal em lobos-marinhos-sul-americanos (Arctocephalus
australis). Para tanto, dez amostras de fezes foram coletadas de lobos-marinhos-sul-americanos
encontrados no litoral norte do Rio Grande do Sul. Para a extracdo de DNA total das amostras, utilizou-se
0,1 grama de fezes empregando o kit PowerFecal® da Mo Bio. A qualidade do DNA foi avaliada por uso do
Qubit. Apds extracao de DNA, o gene alvo 18S foi amplificado em triplicata em todas as amostras usando
primers Fw e Rv. Os resultados da reagcdo de PCR utilizando primers 18S amplificou apenas cinco das dez
amostras. Contudo, os amplicons gerados foram enviados para o sequenciamento no equipamento /on
Torrent e estao sendo analisados. Por fim, as informagbes geradas séo de grande importancia, pois ainda
pouco se conhece sobre a composi¢cao da microbiota eucaridtica fecal presente em mamiferos marinhos.
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