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INTRODUCAO

O controle biologico de carrapatos € uma alternativa potencial aos
acaricidas quimicos comerciais. Entre os agentes biocontroladores, o
fungo filamentoso Metarhizium anisopliae possui uma ampla gama de
hospedeiros. Dentre eles, o carrapato bovino Rhipicephalus microplus
se destaca por impactar a producao de couro, carne e leite, em bilhoes
de dolares relacionados a perdas e custos de seu controle. Uma
alternativa bioldgica de controle, como o uso de M. anisopliae, diminui
o0 impacto ambiental, caracteristica economicamente vantajosa no
mercado atual, além de nao desenvolver resisténcia como seus
analogos quimicos. Porém, para viabilizar seu uso comercial, o
entendimento do mecanismo molecular da infeccao do carrapato
bovino por M. anisopliae ¢é fundamental. Isto propiciara o
desenvolvimento de novas formulacoes e contribuira na busca racional
de isolados mais eficientes. Assim, nesse trabalho, é avaliado o
secretoma diferencial associado a infeccao para identificar as proteinas
e processos especificos envolvidos no biocontrole.
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Figura 1. Distribuicao de proteinas do secretoma diferencial de
M. anisopliae quando cultivadas em meio de cuticula de R.
microplus em compara¢ao com o meio controle.
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Figura 2. Categorizagao funcional obtida pelo software Blast2Go das proteinas diferencialmente expressas exclusivas
e reguladas positivamentes na condicao artificial de infeccao. (A- Processo Bioldgico; B- Funcao Molecular)

O secretoma diferencial mostrou uma complexidade especifica relacionada a infeccao do carrapato. Além disso, permitiu a identificacao potencial
de processos como adesao, degradacao e penetracao da cuticula, além de imunomodulacao potencial do hospedeiro, através de proteinas
especificas e diferenciais, comparativamente com secretomas relacionados a outros hospedeiros. Estes resultados representam o maior secretoma,
em numero de proteinas identificas, relacionado a infeccao de M. anisopliae até o momento, e contribuira muito na elucidacao molecular do

processo de bioncontrole do carrapato bovino R. microplus.
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