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INTRODUCAO MATERIAL E METODOS

O género Holochilus (Brandt, 1835) compreende roedores - Amostra: 19 individuos, 9 localidades do RS (Tab. 1, Fig.1).
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RESULTADOS
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Os especimes presentes no RS agruparam ao clado pertencente a oo
H. vulpinus com alto suporte de ramo (probabilidade posterior = 1),
sendo o grupo irméo de H. brasiliensis (Fig. 2). Dentro de H. : H. vulpinus
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vulpinus foi encontrada alta divergéncia intraspecifica (2.5%),
evidenciando marcada estrutura genética (Tab. 1).

Tabela 1. Média de distancias genéticas observadas (p, expressa em %) entre os pares de haplotipos
de Citb de diferentes espécies de Holochilus.

Grupos RS H. vulpinus H. brasiliensis H. chacanus A - MNHN 5202
RS - e e
H. vulpinus 25 - . - . L. . , . : :
H. brasiliensis 913 10.4 ) Figura 2. Relacbes filogenéticas obtida atraves de analise bayesiana com base em uma matriz
H chacarius 138 13.8 13.7 . concatenada de sequencias de dois genes (Citb e Fgb-17) do género Holochilus. A probabilidade
H. sciureus 147 147 14.2 6.5 posterior Bayesiana (BPP) é indicada acima de cada ramo. Os asteriscos indicam BPP < 0.80.
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