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INTRODUCAO OBJETIVO

O estudo das doengas que afetam o sistema nervoso central, como os transtornos V Caracterizar o perfil de expressdo génica das células SH-SY5Y utilizadas como )
psiquiatricos, continua sendo um desafio para os cientistas considerando o dificil acesso a modelo neuronal através da andlise dos genes diferencialmente expressos e
amostras de origem neural dos pacientes para pesquisa. Neste contexto, tem sido proposto dos processos bioldgicos relevantes de cada fendtipo (células proliferativas e
gue o modelo de diferenciacao das células de neuroblastoma humano da linhagem celular \Célmas diferenciadas). )

SH-SY5Y em células com perfil neuronal pode ser uma ferramenta relevante no estudo de
doencas que afetam este tipo celular, uma vez que essa linhagem celular é de origem
humana e apresenta a capacidade de desenvolver caracteristicas neuronais a partir de um

processo de diferenciacao in vitro.

METODOLOGIA

As células da linhagem de neuroblastoma humano SH-SY5Y proliferativas foram cultivadas e diferenciadas conforme o seguinte esquema. O RNA das células foi isolado e purificado

para realizacao da técnica de microarranjo. Analises de expressao diferencial de genes e de enriquecimento foram realizadas para avaliar os processos biologicos modulados
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