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Listeria monocytogenes é uma bactéria gram-positiva, ubiqua, no entanto, os surtos de listeriose,
frequentemente, sdo causados por alimentos contaminados, tais como carnes, laticinios e seus
derivados. Por se desenvolver em temperaturas baixas, de refrigeracdo, por exemplo, o
aparecimento do microrganismo Listeria sp., na linha de produgdo é motivo de preocupacgdo na
industria de alimentos. Das 13 espécies, L. monocytogenes € a unica com potencialidade de levar
os individuos infectados, principalmente, criancas, mulheres gravidas e idosos ao 6bito. Portanto,
0 objetivo do presente trabalho foi estudar os genes de viruléncia, formadores de biofilme e
reguladores transcricionais que auxiliam o microrganismo a exercer suas fungdes intracelulares.
Para confirmar os dados de transcriptdmica do microrganismo, foi necessario pesquisar 0s genes
envolvidos na regulacdo celular da bactéria. Ferramentas moleculares encontradas no National
Center for Biotechnology Information (NCBI) foram extremamente Uteis para a realizacdo do
trabalho. Os dados gerados foram cruzados com resultados extraidos de artigos cientificos
publicados no assunto. Apds encontrar os genes e analisd-los, oligonucleotideos foram
desenhados com o intuito de realizar a Transcrigdo Reversa quantitativa da Reacdo em Cadeia da
Polimerase (RT-gPCR). Os dados gerados com o RT-qPCR serdo analisados paralelamente aos
resultados obtidos com o transcriptoma, o que nos permitird inferir dados de viruléncia da
bactéria frente as varia¢fes enzimaticas promovidas no microrganismo.



