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O transtorno de déficit de atencdo e hiperatividade (TDAH) acomete aproximadamente 10% das criangas e 5% dos
adultos, caracterizando-se por sintomas de desatencdo e/ou hiperatividade e impulsividade com prejuizo funcional
significativo. O transtorno possui uma contribui¢do genética significativa, com uma herdabilidade estimada em torno
de 76%. Um alvo das pesquisas a procura de genes relacionados ao TDAH é o gene da proteina transportadora de
dopamina (DAT1), j& que dados de diversos estudos sugerem fortemente o envolvimento do sistema dopaminérgico
na fisiopatologia do transtorno. Vérios polimorfismos no gene DAT1 tém sido identificados e relacionados ao
TDAH, entre eles, um VNTR de 30pb no intron 8. Estudos recentes sugerem uma associacao entre um haplétipo
contendo o alelo de 6 repeticOes deste polimorfismo com o transtorno. O objetivo deste trabalho é avaliar se 0 VNTR
de 30pb no intron 8 esta associado com o TDAH em uma amostra de adultos. Nossa amostra, até 0 momento, é
composta por 109 adultos com TDAH, diagnosticados através do DSM-1V, e por 59 controles, homens doadores de
sangue do Hemocentro do Rio Grande do Sul. A genotipagem foi realizada através da técnica de PCR, seguida por
visualizagdo dos fragmentos em gel de poliacrilamida 7%. As freqiiéncias alélicas foram estimadas por contagem
direta e as analises de associacdo caso/controle foram realizadas através do teste do qui-quadrado. Os resultados
preliminares ndo evidenciaram nenhuma diferenca estatisticamente significativa entre casos e controles (freqiiéncias
genotipicas: x’= 3.47, P=0.18; freqiiéncias alélicas: x*= 0.60, P=0.44). No entanto, a genotipagem ainda est4 em
andamento e ndo ha uma conclusdo definitiva.
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