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Estudos filogenéticos em plantas baseavam-se principalmente, até pouco tempo, na analise das caracteristicas morfolégicas e, em
poucos casos, bioquimicas. Com o advento da biologia molecular, novas formas de analise mostraram-se eficientes no estudo da
histdria evolutiva dos organismos, analisando-se regides conservadas do DNA. O objetivo deste trabalho é contribuir para a
reconstrucédo filogenética do género Passiflora usando marcadores moleculares, obtidos a partir do seqiienciamento das regides
ITS1 e ITS2 do rDNA (espacadores internos transcritos, ndo codificadores, do DNA ribossomal). Tais marcadores foram
escolhidos em virtude de serem regides altamente conservadas. Para isto, estdo sendo estudadas 25 espécies de Passiflora, sendo
o DNA gendmico total extraido de plantulas ou folhas jovens coletadas na natureza. Os DNAs obtidos sdo amplificados por PCR
especifico e segiienciados pelo método de Sanger, usando como marcador radioativo o isétopo S*, ou seqiienciador automatico
ABI Prism 310 (Perkin Elmer). As regides amplificadas correspondem a um total de 700 pb aproximadamente, incluindo o gene
5,8S. As seqliencias obtidas sdo alinhadas e analisadas, com o auxilio do programa Paup 3.1, para analise de Parsiménia e, com o
programa MEGA, para analise de Neighbor joining. Os resultados até entdo obtidos, com a analise das seqiiéncias de 11 espécies,
sugerem: a) varia¢do na sequéncia do gene 5,8S; b) os agrupamentos obtidos com as sequéncias de 1TS1 diferem dos obtidos para
as sequiéncias de ITS2; ¢) ndo houve agrupamento consistente entre espécies de um mesmo subgénero; d) existe indicagdo de que
o0 subgénero Decaloba seja monofilético. (Apoio financeiro: PRONEX, FINEP, CNPq, FAPERGS, PROPESQ/UFRGS)
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