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Para o desenvolvimento de uma planta transgénica é necessario uma seqiiéncia promotora que regule a expressdo dos genes de
interesse. Atualmente, uma seqiiéncia promotora “universal”, que consiste no promotor do gene codificador do RNA 35S do Virus
do Mosaico da Couve-Flor (promotor CaMV 35S), é usada pela maioria dos laboratérios ao redor do mundo. Entretanto, o seu uso
apresenta varias limitagOes, especialmente no que diz respeito a plantas monocotiledéneas. A utilizagdo dessa seqiiéncia pode
comprometer a expressdo de outros genes, pois, por ser um promotor forte, uma grande parte da maquinaria de transcri¢do da
célula ¢ direcionada para ele. O uso de promotores oriundos dos proprios vegetais que se quer transformar poderia facilitar a
geragdo de um maior nimero de plantas transgénicas e também permitir que a expressdo génica ocorresse no tempo e em tecidos
desejados. O objetivo do presente trabalho € a obtencdo de seqliéncias promotoras e terminadoras capazes de direcionar a
expressdo génica em diferentes tecidos de cevada (Hordeum vulgare). Para isso, genes com regulacéo especifica em cevada foram
pesquisados no GenBank/EMBL e oligonucleotideos iniciadores especificos para amplificagdo por PCR das regides promotoras
ou terminadoras desses genes foram desenvolvidos. Um fragmento de aproximadamente 0,5 kb foi obtido a partir de um par
desses primers. Esse produto de amplificacdo foi clonado em plasmideo e esta sendo seqlienciado. Posteriormente, este fragmento
(e os demais) sera testado quanto a atividade promotora (ou terminadora) pela fusdo a genes-reporter e transformacéo transitoria
de tecidos de cevada. (Fapergs e CNPq - PIBIC/UFRGS 2000/2001).
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