Euterpe edulis Mart. (Arecaceae) ¢ uma palmeira endémica do bioma de Mata Atlantica, que
ocorre ao longo da costa brasileira entre os estados do Rio Grande do Norte até o Rio Grande
do Sul. Embora seja uma espécie comum, conhecida popularmente como palmito-jucara, ela
se encontra ameagada de extingdo devido a fragmentacdo do seu habitat, assim como a
exploragdo ilegal para a produg¢do de palmito, alimento de alto valor comercial. Estudos
recentes sobre a origem e evolucdo desse bioma sugerem a hipotese de que algumas areas da
Mata Atlantica podem ter servido como refligios durante os periodos glaciais do Pleistoceno.
O presente trabalho tem como objetivo estudar a filogeografia de E. edulis baseando-se no
polimorfismo de regides do DNA de cloroplasto e do DNA nuclear para avaliar se ha
evidéncias, para essa espécie, da importancia de refugios da Mata Atlantica, além de
caracterizar a variabilidade genética de populacdes naturais a fim de gerar novas propostas de
conservagao. Estao sendo analisados cinco individuos para 13 populacdes que ocorrem desde
a Bahia até o Parand. As sequéncias dos marcadores sendo analisados foram amplificadas
através da técnica de PCR (“Polimerase Chain Reaction™), em termocicladores automaticos e
foram utilizados “primers” e protocolos especificos descritos na literatura para cada um dos
marcadores. As reacdes de PCR foram verificadas através de eletroforese horizontal em gel de
agarose 1%, corado com brometo de etideo, e os produtos de PCR foram purificados com
enzimas Exol/SAP, para remover moléculas de primers ¢ dNTPs ndo incorporadas durante a
reacdo de amplificagdo. As sequéncias foram comparadas no pacote Phred/Phrap/Consed, e
serdo analisadas através de métodos filogenéticos bayesianos e de redes de haplotipos e
também através de estatisticas gerais de genética de populagdes (como estatisticas-F e testes
deneutralidade) nos programas Beast, Network e Arlequin, respectivamente. At¢ o momento,
os espacadores plastidiais psbA/trnH, trnLE/trnLF e trnS/trnFM foram sequenciados para
quatro individuos de quatro populagdes (SP, PR, ES e BA). Foram encontradas: uma
substitui¢do no marcador trnLF para o individuo de Sdo Paulo, uma micro-inversdo nos
marcadores psbA/trnH no individuo da Bahia e inser¢des no individuo do Parand, assim como
uma substituicdo no individuo do Espirito Santo para os marcadores trnS/trnFM. Os
resultados preliminares sugerem que essas regides podem ser informativas para caracterizar a
varia¢do genética dessa espécie em nivel geografico. A incorporacdo de marcadores nucleares,
cuja taxa evolutiva ¢ mais rapida do que a de marcadores plastidiais, € 0 aumento do nimero
de individuos analisados, ambas em andamento, permitirdio uma melhor caracterizagdo da
historia evolutiva dessa espécie.



