A capacidade de composicdo, improvisagao e criagdo musicais envolvem fungdes complexas
do cérebro humano, cujas bases genéticas ainda sao desconhecidas. O gene do receptor do
horménio arginina vasopressina (4VPR1A) esta envolvido na modulacdo do comportamento e
cognicdo social, sendo um gene forte candidato a associagdo com a percepgao e producao
musical. Assim sendo, alguns estudos foram realizados com o objetivo de analisar os efeitos
genéticos de AVPRIA em habilidades musicais, comparando-se amostras de musicos ¢ nao-
musicos, e alguma associacdo entre o gendtipo e musicalidade foi demonstrada. Desta forma,
o presente estudo se propde a analisar aptidoes de musicalidade em escolares e sua correlagao
com polimorfismos no gene AVPRIA. Trata-se de um estudo transversal, observacional.
Foram incluidos escolares de duas escolas publicas de Porto Alegre. Estes foram avaliados
por um musicoterapeuta especializado através da escala IMTAP (Individualized Music
Therapy Assessment Profile), que mensura a musicalidade, comunicagdo expressiva,
percepcao auditiva, entre outros distintos comportamentos. O DNA foi extraido a partir de
amostras de saliva coletadas dos escolares. O polimorfismo de repeticdo na regido do
promotor do gene AVPRIA esta sendo testado através de sequenciamento. Apos, sera
realizada a analise estatistica através de comparagdo dos escores obtidos no IMTAP e o
gendtipo individual das criancas. At¢é o momento, foram incluidos 60 escolares com idades
entre 7 anos € 9 anos e 11 meses, que foram submetidos a trés sessdes com o musicoterapeuta,
onde desenvolveram atividades como jogos musicais, composi¢do e canto, que serao
posteriormente analisados de forma individual. O DNA j4 est4 extraido e os sequenciamentos
estdo em andamento. Assim, podera se inferir a respeito da associacdo do gene AVPRIA com
habilidades criativas em musica nesse grupo amostral. Os resultados serdo de significativa
importancia para o entendimento das bases genéticas relacionadas a habilidades musicais.
Além disso, estas observagdes serdo uteis para demonstrar a potencialidade do uso deste
instrumento para o estudo da contribui¢ao genética nesta variabilidade.



