312 SEMANA CIENTIFICA DO HOSPITAL DE CLINICAS DE PORTO ALEGRE

ESTUDO DA ASSOCIAGAO DO GENE MSX1 NAS FISSURAS ORAIS NAO SINDR6IV!ICAS NO SUL DO BRASIL
LILIANE TODESCHINI DE SOUZA; THAYNE WOYCINCK KOWALSKI; ANA PAULAVANZ; TEMIS MARIA FELIX

INTRODUCAO: A Fissura oral (FO) é uma malformacdo craniofacial comum na espécie humana. A prevaléncia mundial é de 1 a
cada 600 nascidos vivos. Ocorrem devido a formagdo incompleta do labio e(ou) palato no processo da embriogénese facial. A
etiologia é multifatorial associando fatores genéticos e ambientais. Estudos de associacdo sugerem que multiplos genes incluindo
fatores de crescimento, colageno e proteinas homeoticas, sdo responsaveis pela génese do labio e palato. Um destes genes
homeoticos de desenvolvimento associado a FO é o gene MSX1. Alguns estudos também sugeriram a interacdo do gendtipo de
polimorfismo MSX1 CA com o uso cigarro (fissura de palato) e consumo elevado de alcool (fissura de labio e/ou palato) pela mae
durante a gestagdo. OBJETIVO: Estudar o papel do polimorfismo de repeticdo CA do gene MSX1 em fissuras orais ndo
sindromicas. MATERIAIS E METODOS: Até o momento foram estudados 81 nucleos familiares sendo 32 trios completos
totalizando 175 individuos. O polimorfismo de repeticio CA foi determinado através de PCR e a analise de fragmento foi
realizada no sequenciador ABI 3130X. A associacdo de FO e o polimorfismo foi estudada pelo teste de desequilibrio de
transmissdo (TDT) utilizando o software FBAT. Resultados e conclusdes: Foram identificados os seguintes alelos com suas
respectivas freqliéncias alélicas: alelo 1 (175pb) (0,044) , alelo 2 (173 pb) (0,135), alelo 3 (171 pb) (0,067) e alelo 4 (169pb)
(0,754). A andlise do FBAT demonstrou uma overtransmissao do alelo 4 (p=0,005). Estes dados demonstram o papel do gene
MSX1 nas fissuras orais a na nossa populagao.





