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Introducao

A lesdo de carie radicular € causada por um biofilme com caracteristicas distintas da carie coronal. Algumas
especies cariogénicas como S. mutans e Lactobacillus ssp. foram considerados importantes na etiologia da carie
radicular. Os Lactobacillus ssp. possuem como gene constitutivo o /dh, responsavel pela expressao da enzima

Lactato desidrogenase D-ldh/L-

a mistura racémica de acido lati

dh, que convertem o acido piruvico em isomeros (D e L) de acido

co (lactato) que € um dos responsaveis pela queda do pH do biof

atico resultando

me presente na

superficie radicular exposta. A producao de acido € um dos principais fatores de viruléncia em bacterias

cariogénicas.

Objetivo

Estudar a expressao génica dos genes Idh em lactobacilos metabolicamente ativos encontrados em carie radicular.

Metodologia Resultados

PROPORCAO MEDIA DA EXPRESSAO DE ldh EM RELACAO A EXPRESSAO TOTAL DE GENES

(SOMA DO NUMERO TOTAL DE reads) POR AMOSTRA EM DOENCA
W RC7 RCS RCA RCBE RCD RCE RCF RCG RCH
P : : L. casei 0.51% POO00SE  0.29% 0.38%
l A BIOfIlme/Dentl Na Carlada L. salivarius 0.23% 0,50% | 3.45% 0,66% 0,59%  0.43%
~ . . L. planiarum 0.05% 0.77%
} _ Lesdes Cavitadas ativas i o
» — L. rhamnosus 0.21% 0.43% 0.38%
y N —9 L. reuteri 120% 021% 0.27% 021% 0,12% 0368
L. mucosae 036% 0,55% 1.23% 0.97% 0,18%  0.10%
L. johnsonii 0,11% 007%  0.58% 0,50% | 2.39% 031
L. jemsenii 0.05%  0.06% 2.31%
L. gastricus 0,00% 0Oo% 0.00%  0.22% 0,00% 0,00% 0.00%
L. gasseri 0.21% 0,29% 0,40% 1,18% 0.48% 180% 0.33%
L. delbrueckii 0,80%  0,07% 0,86% 0,13%  0.64%
N . , . L. curvatus 0,00% 0,00% 000%  0.00% 0,00% 0,00%
° EXtra(}aO RN A baCte NIanos atraves d() k|t L. crispatus 0.01% 046% 0.25% 038% 0.46% 0.24%
. _ _ . L. paracasei 0,16% POODOES 0.50%  0.20% 0.04%
UltraClean® Microbial RNA Isolation (Mo-bio, San L buchmr o7 [NOOON| 005 o.45v [N
. . L. brevis 0Ooe 0.10%  0.22% 00098 0.029%
D ego EUA) para degradagao com DNAse L amylolyticus 0,09%  0,33% 000 B -2 oa5%
) L. acidophilus 0,06% 016%  0.03% 1,82% 0.72%  0.28%
° Q Jantmcagéo dO RNA (K|t de Ensa|0 de RNA L fermentum 0,42% 0.40% 044% 038% 044% 029% 028% 041%
. . . ~ " (I 4
RiboGreen® de Quant-iT ™ (Invitrogen) * A expressao de Idh foi variavel nas amostras

« Remocgédo do RNAr (kit Ribo-Zero™ Meta-Bacteria estudadas.

(Epicenter, lllumina)

 Sequenciamento (lllumina HiSeq2500)
* |dentificacdo dos Genes da LDH, D-ldh (EC
Number 1.1.27) e L-ldh (EC Number 1.1.28)

Conclusoes

A expressao dos genes /dh mostra que a producao
de acido latico € ativa e relevante. Os Lactobacillus

spp. metabolicamente ativos

desempenham papel importante na viruléncia do
biofilme cariogénico pela expressao do Ildh e,

consequentemente, a producao

MEDIANA E QUARTIS DA EXPRESSAO DO GENE ldh NAS ESPECIES DE LACTOBACILOS

na carie radicular * Valores mais elevados da expressao de Idh

foram encontrados em L. amylolyticus, L.
salivarius, L. johnsonii e L. jensenil.

de acido latico. » Valores menores que 1% de expressao foram

encontrados em L. gastricus e L.
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