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INTRQ

A circulacdo de Aedes aegypti aumentou
consideravelmente no Brasil na dltima década. Em
Novo Hamburgo, RS, programas de controle e
vigilancia do vetor como LIRAa (Levantamento de indice
rapido de Aedes Aegypti) corroboram esse cenario.
Entre 2014 e 2016, o numero crescente de focos
relatados representou um aumento de mais de 200%,
categorizando 0 municipio em situacdo de Perigo
Eminente para a Saude Publica, de acordo com a
Classificacdo de indices de infestacdo Predial (IIP).
Dados da CEVS/RS (SE 52/2016) apontam que o
municipio apresentou mais de 20 casos de Dengue e 19
casos de Zika, sendo destes, 17 autoctones. Os dados
de 2017 apresentaram queda em relacdo a 2016, mas a
situacdo permanece preocupante. Até o momento, ndo
hd dados referentes a deteccdo de arbovirus nos
mosquitos que circulam em Novo Hamburgo.
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Dados de 02 de junho de 2017 - Projeto de Combate e Prevencdo a Dengue.
Fonte: Prefeitura Municipal de Novo Hamburgo - 2017.
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Identificacdo de flavivirus por métodos moleculares em
culicideos do municipio de Novo Hamburgo, RS.

METOD(

No periodo de abril a novembro de 2016,
testados métodos de coleta passiva (Adultrap®,
Victrap) mensalmente, em pontos identificados como

foram

altamente infestados no municipio. O
armadilhamento variou entre 3 dias e uma semana.
Apos identificacdo, os mosquitos foram separados
por espécie em 3 grupos (média de 11 mosquitos por
grupo) e macerados em nitrogénio liquido (cabeca e
abdome). Os acidos nucleicos foram submetidos a
extracdo por trizol e kit Promega® Reliap Prep™
Blood gDNA Miniprep System. As amostras de
Culex quinquefasciatus foram submetidas a
sequenciamento de alto desempenho (Mlseq
lllumina) a fim de se avaliar a eficiéncia do processo
de deteccdo. Foram realizadas amplificacbes de
genomas virais nas amostras por g°PCR e PCR
convencional para confirmar os achados em C.
guinquefasciatus e avaliar as demais espécies.
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a) Mosquitos identificados e separados por espécie b) maceragdo com nitrogénio liquido
c)conservados em MEM d) Extragdo de DNA e) extracdo de RNA f) gPCR para Adenovirus
humano g) termociclador para PCR convencional h) eletroforese i) Miseq lllumina.

RESUL

Foram coletados e identificados 14 Culex
quinquefasciatus, 7 Aedes albopictus e 13 Aedes
aegypti, os meses de novembro e dezembro foram
mais representativos para 0 género Aedes. O
sequenciamento de alto desempenho gerou 10.400
leituras, resultando em 1.833 contigs maiores do que
75 pb, (MIRA). O rastreio genomico foi realizado em
um banco de dados gerais (BLAST) e especificos
para genomas virais (BLAST2Go). 237 sequéncias
dos contigs originais de 1833 mostraram similaridade
com genomas de adenovirus, especificamente 0s
genes que codificam a hexon e a proteina de ligacéo
ao DNA.

Nado foram identificados HAdV e Flavivirus nas
amostras de C.quinquefasciatus até o momento.
Andlises moleculares para deteccdo de genomas
virais de HAdV e Flavivirus nas amostras de
A.aegypti e A.albopictus serao realizadas.

A baixa incidéncia de temperaturas durante o periodo

de amostragem, e o0 baixo indice pluviométrico
observado podem ser fatores limitantes ao nimero de
individuos coletados. O resultado do sequenciamento
de alto desempenho levantou questbes importantes
sobre a possibilidade de C. quinquefasciatus albergar
HAdV, virus utilizado como marcador de
contaminacdao fecal detectado em aguas.

N&o € possivel definir se a presenca deste virus nos
mosquitos se deu pelo contato deste com &agua
contaminada no momento da ovoposicdo ou pelo
contato com o0 sangue de pessoas em viremia.

Estudo de Guedes et al., 2017, mostrou que C.
quinquefasciatus coletados em éareas urbanas de
Recife sdo capazes de albergar Zika Virus. Anélise
adicionais, estdo sendo realizadas para aperfeicoar o
uso de gPCR e PCR convencional para deteccao de
Flavivirus e HAdV em mosquitos da regiéo;
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