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Resumo 
 
O Arroio Dilúvio, uma das principais bacias hidrográficas da cidade de Porto Alegre, 

recebe anualmente uma grande carga de resíduos líquidos de diferentes origens que 

influenciam diretamente na adaptação dos organismos ali presentes. Várias espécies 

de leveduras identificadas como patógenos oportunistas de humanos já foram 

detectadas em amostras de água, tornando evidente a importância de estudar a 

diversidade destes microrganismos neste ambiente. A amplificação da região dos 

espaçadores transcritos internos (ITS) do DNA ribossomal de leveduras e seu 

subsequente processamento com enzimas de restrição gera fragmentos de diferentes 

tamanhos que podem indicar polimorfismo genético dos indivíduos. O objetivo deste 

trabalho é caracterizar leveduras isoladas do Arroio Dilúvio através de polimorfismos 

gerados da região ITS e gene 5.8S do DNA ribossomal utilizando PCR-RFLP 

(Restriction Fragment Length Polymorphism). O DNA genômico dos isolados 

ambientais foi submetido à Reação em Cadeia da Polimerase (PCR) utilizando os 

oligonucleotídeos iniciadores universais ITS1 e ITS4, e o produto gerado foi tratado 

com as enzimas de restrição HhaI, BsuRI e HinfI. O amplificado gerado é composto 

das regiões ITS do rDNA e do gene 5.8 rDNA. Até o momento, dos 49 isolados 

submetidos a amplificação, os produtos obtidos apresentaram polimorfismos com 

pesos moleculares que variaram de 375 a 920kb. A digestão destes produtos com as 

endonucleases de restrição resultou em diferentes padrões nos fragmentos de 

restrição entre oito amostras analisadas, indicando a variabilidade genética destes 

microrganismos. As demais amostras ainda serão processadas para permitir a 

avaliação da diversidade e posteriormente baseado nestes resultados, sequenciar as 

leveduras para a  identificação das mesmas. 

 
Palavras-chave: leveduras; polimorfismo; ITS, RFLP. 
 
Projeto financiado: CAPES. 


