Investigacao da influéncia do 7%
polimorfismo rs2069845 no gene IL- J 04
6 na Doenca Arterial Coronariana
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INTRODUCAO
A doenca arterial coronariana (DAC) € uma
doenca Iinflamatoria cronica, multifatorial,

causada pela aterosclerose, que se caracteriza
pela formacao de placas no interior dos vasos,
resultantes de um processo inflamatorio. Sabe-
se gue a interleucina-6 (IL-6) atua tanto na
estimulacao de proteinas envolvidas no
processo Inflamatorio agudo, como participa
também da regulacao do metabolismo lipidico,
essenciails no surgimento da placa. Estudos
tem sugerido o envolvimento de polimorfismos
da regiao cromossOmica 7/p2l1l, onde se
encontra o gene IL-6, no desenvolvimento da
DAC.

OBJETIVOS
O objetivo deste trabalho é Investigar a
possivel associacdo do  polimorfismo
rs2069845, l|ocalizado no gene IL-6, com o

risco de DAC, em uma amostra de pacientes
submetidos ao exame de cateterismo cardiaco
no Hospital Bruno Born, de Lajeado, RS.

METODOLOGIA
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Os pacientes foram classificados em um
escore de risco de DAC (baixo, intermediario e
alto), de acordo com a V Diretriz Brasileira de
Dislipidemias e Prevencao da Aterosclerose da
Sociedade Brasileira de Cardiologia (2013).

RESULTADOS

v' Foram incluidos no estudo 337 pacientes,
dos quais 331 foram classificados no escore
de risco de DAC. Destes, 25 foram
classificados como baixo risco (7,6%), 101 em
risco intermediario (30,5%) e 205 em alto risco
(61,9%).

v As frequéncias alélicas para o polimorfismo
rs2069845 foram 0,43 para o alelo A, e 0,57
para o alelo G.

v  As frequéncias genotipicas observadas
foram: GG (19,6%), AA (33,5%), e AG (46,9%),
e estao de acordo com o0 esperado para O
equilibrio de Hardy-Weinberg.

v  Nao foi observada associacao entre 0S
genotipos do polimorfismo e o escore de risco
da DAC (p=0,31). A avaliacao das variaveis
clinicas tambem nao evidenciou associacoes
significativas.

CONCLUSOES

Os nossos resultados nao evidenciaram uma
associacao direta do polimorfismo estudado no
escore de risco de DAC na nossa amostra,
assim como nas Vvariaveis clinicas. Porém,
esse projeto ja consta com 716 amostras
coletadas, no qual as analises ainda nao foram
realizadas. Assim, espera-se a conclusao das
analises bioquimicas e genéticas em todos 0s
individuos coletados para uma melhor
compreensdao do possivel efeito deste
polimorfismo na DAC.

v O estudo foi aprovado pelo Comité de Etica
em Pesquisa do Centro Universitario
UNIVATES.
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