. ASSOCIAGAO ENTRE O POLIMORFISMO ARG72PRO
= DO GENE TP53 E CANCER DO COLO DO UTERO EM
r$ MULHERES DO RIO GRANDE DO SUL

Jonas Wolft, Vagner Ricardo Lungei-~.
lUniversidade Luterana do Brasil- ULBRA- Laboratério de Diagnoéstico Molecular- LDM

’Programa de Pdés-Graduacao em Biologia Celular e Molecular aplicada a Saude — ULBRA.

E-mall: jonasmwolf@gmail.com

DUGAO RESULTADOS

O cancer do colo do utero ou cervical (CC) é uma das neoplasias
mais comum entre as mulheres do mundo, sendo o papilomavirus
humano (HPV, human papillomavirus) reconhecido como agente
etiolégico principal (MUNOZ et al, 2003). A progressdo da infeccéo
pelo HPV para lesdes no colo uterino esta diretamente relacionada a
fatores de risco ambientais e genéticos (virais ou humanos). Os fatores
ambientals que aumentam o risco das mulheres desenvolverem CC
(como comportamento sexual, tabagismo, consumo de alcool) tém
sido bastante estudados, mas os fatores geneéticos (principalmente
humanos) ainda nao estao bem estabelecidos. Polimorfismos de

A analise dos dados gerais e socio-demograficos demonstrou
gue nao houveram diferencas estatisticas entre 0s casos e
controles.

A analise das freguéncias genotipicas nos grupos caso €
controle mostrou que ambos estao em equilibrio de Hardy-
Weinberg e nao houve diferenca estatistica significativa (p >0,05).

Tabela 1: Frequéncias alélicas e genotipicas, assim como, o valor
estatistico de p.

nucleotideo unico (SNP, single nucleotide polymorphisms) no gene da Controles Casos

proteina supressora tumoral TP53 tém sido associados a progressao Alelo Total (n) % Total (n) % Valor de p

para CC (KIRK et al, 2002). G 230 24 191 20 0427
OBJETIVO C 82 26 51 30

O presente estudo teve como objetivo avaliar a associacao do SNP Genotipo

1s1042522, que ocasiona a modificacao Arginina (Arg) / Prolina (Pro) GG 91 58 45 52 0.465

no codon 72 da sequéncia de aminoacidos da proteina p53 com a GC A8 31 31 36

progressao para CC em mulheres do estado do Rio Grande do Sul. CC 17 11 10 12
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CGCG, conforme figura 1). Figura 2: Analise em gel de poliacrilamida, ap6s digestdo com a enzima de
restricao Bst Ul. *PM- Peso molecular.
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Tals achados diferem de estudo prévio realizado na Costa Rica,
por Koshiol et al, (2009), onde o alelo C apresentou correlacao
com 0 aumento de chance de cancer cervical. Entretanto

Determinacao das frequéncias alélicas e genotipicas e analise
estatistica pelo teste de qui-quadrado

DNA|I CAG GGC CCA| |[CG*C| |GGG GAG CAG assemelham-se com a me_tanélise de Mandall et al., (2014), que
2.a | Gn = Gly [— GIy == Glu == GIn denota _néo haver associacao do SNP rs1042522 com esta
Pos| 69 | | 70| |71 [ 72| (73| [ 74 |75 neoplasia. o~

DNA| CAG GGC CCA CL*C |GGG GAG CAG Estes resultados demonstram que nao fol observada uma
aa | Gln == Gly == Gly == Glu == Gin associacdo entre o SNP rs1042522 e cancer cervical em mulheres
Pos| 69 70 71 (2 73 4 75 do estado do Rio Grande do Sul, considerando o nimero amostral

Figura 1. Segmentos de DNA e peptidico da proteina p53, onde a troca de C por ana}!lsac(ljo nesta popull_ag%o. dNovaS angl;\?g? estao Selndo
G no codon 72 do exon 4, delimita uma alternancia do a.a (aminoacido) arg: realizadas com a avallagao de Ooutros s (outros alvos

(*CGC) arginina para pro: (*CCC) prolina. *Pos: Posicéo do a.a. moleculares) possivelmente associados ao cancer cervical.
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