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INTRODUCAO

v A Doenca Arterial Coronariana (DAC) é uma doenca
inflamatoria cronica, multifatorial, ou seja, influenciada por
fatores ambientais e geneticos.

v Um dos possiveis fatores envolvidos com a DAC é o
marcador inflamatdério Fator de Necrose Tumoral Alfa
(TNF-a), o qual, em niveis elevados, pode aumentar o
risco de desenvolvimento de patologias cardiovasculares.

OBJETIVO

v" O objetivo deste trabalho ¢é verificar a possivel
associacao do polimorfismo rs1800629 com o risco de
DAC em uma amostra de pacientes submetidos ao
exame de cateterismo no Hospital Bruno Born, de
Lajeado, RS.
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v ANALISES ESTATISTICA:

v As frequéncias alélicas foram estimadas por contagem direta, e o
Equilibrio de Hardy-Weinberg foi calculado com base nessas
frequéncias pelo teste do qui-quadrado.

v A comparacdo do risco de DAC entre os diferentes genotipos foi
realizada através do teste do qui-quadrado e a avaliacdo dos efeitos
geneticos nas variaveis clinicas dos pacientes (perfil lipidico e
glicemia) foi realizada através de modelos lineares gerais univariados.

v' Os pacientes foram classificados em um escore de risco de DAC
(baixo, intermediario e alto), de acordo com a V Diretriz Brasileira de
Dislipidemias e Prevencao da Aterosclerose da Sociedade Brasileira
de Cardiologia (2013).

v Aprovado pelo Comité de
Universitario Univates.

ética em Pesquisa do Centro

RESULTADOS

v'"Na avaliacdo do escore de risco de DAC, 40 pacientes
foram classificados em baixo risco (5,8%), 179 em risco
Intermediario (25,9%) e 473 em alto risco (68,4%).

v'As frequéncias alélicas observadas do polimorfismo
rs1800629 foram 0,87 para o alelo G e 0,13 para o alelo A.

v As frequéncias genotipicas observadas foram: GG
(75,9%), AG (22,1%) e AA (2,0%) e estao de acordo com o
esperado para o Equilibrio de Hardy-Weinberg.

v"Nao foi observada associacdo entre 0s genotipos do
polimorfismo rs1800629 e o escore de risco de DAC
(p=0,30).

v"Na avaliacdo das variaveis clinicas dos pacientes,
detectou-se que individuos homozigotos para o alelo A
apresentaram valores médios de glicemia de jejum mais
elevados (138,78 mg/dL), quando comparados com O0S
pacientes heterozigotos AG (108,43 mg/dL) (p= 0,007) e com
os individuos homozigotos GG (107,20 mg/dL) (p=0,003).
Para as demais variaveis investigadas (perfil lipidico) nao
foram observadas associacoes significativas.

CONCLUSAO

v Os nossos resultados nao evidenciaram uma
associacao direta do polimorfismo investigado com o
escore de risco de DAC na nossa amostra.

v" No entanto, detectou-se um efeito do gendtipo AA nos
niveis de glicemia em jejum, reforcando estudos
prévios sobre a relacdo entre o gene TNF-a com o
desenvolvimento da doenca arterial coronariana.
Analises mais aprofundadas e novos estudos Ssao
necessarios para confirmar nossos achados.
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